AACTAfiATGIMAimATimAimTmM 125 
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1 

y V S F K S I L V P Y I 
(MITIMTMmGfiETQTIMIMfiATAim 250 
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I Repeot Sequences 

T L F L y S G A V F A S D T D P E A. 6 e P S E A G 6 P S G T V 6 P $ E A 6 G P S E A 

GGTGGGIXITASTGGAACTGGnGGH^AGTGUGCrGGrGGGCCT^ 375 

...^■i^,. . I.,. ... I .... I .... I .... I .... I 1.*. . *„*-i.. . . ^1 . ...^.i-...,. . I .... I .... 1 . . .^Lt,. ^..i^^^A.^^^^L, ... I .... I .... I . 

'. Bfipeqf Sgqygncg? 

6 G P S G T 6 W P S E A 6 G P S E A G G P S E A 6 G P S E A 6 6 P S 6 T G W P S G T 

IGGnGGCCTAGTGMlGGnGGinAGTGAAIXlATTTGGATAm^^ 500 
Repeot Sequences I 

G W P S E A G W S S E R F 6 Y Q L L P Y S R R I V I F N E V C I S Y I Y K H S V V 
TATTGGAAimTAGGGTGAACGAMUTAAAGAm 625 

,. . . . I . . . ..1^ ..^.J-fc... ..JU-. ^j-l...,. . . I.,... . ..l... .„. .,L...fc,.„.J - ■ ■ - I - - - - 1 - - - I ■ - - - » - - - - ■ - - - t - » - - * - - I - - .. t ■ ... t .... t ... - I ... t - I - - t 

I L E R D R V N D G H K D Y I E E K T K E K II K L K K E L E K C F P E Q Y S L y K K 
GAAGAAHGGITAGAATAmGATAAIGCATmTCTCniMW 750 

E E L A R I F D N A S T I S S K Y K L L V D E I S N K A Y G T L E G P A A D N F D H 
TTTOGTAApTGGAAGTCTATTGTACnAAAGA^^ 875 

F R N I W K S I V L K D y F I Y C 0 L L L Q H L I Y K F Y Y D N T V N D I K K N F 
A(XMTCCAAATCTAAAG(^AIMGAGGGATAAGAM^ 1000 

.... I ... i I .... I .... I .... I .. I . I .... I .... I ... . I-....* i . . .-t i I.... L*>.- ■ I . ■ ■ . I ■ . ■ t ■ - . . t . ,. . . I . - . ■ t ■ - . ■ t - . - . t ■ - . - I - . - ■ I ■ ■ ■ ■ I ■ ■ ■ ■ I 

D E S K S K A L V L R D K I T K K D G D Y N T H F E D y I K E L N S A A E E F N K I 
GHGACAMGAmiMATIGGGGAnATGATGAGTATGA^^ 1125 

....t. ... I .... 1 .... I .... I .... I .... 1 .... t .... 1 .... t ...,.(,...,. I .... .1 .... I .... I .... 1 .. 1. I .t....i....i....i....i....i 

V D I y I S N I 6 0 Y D E Y D S I A S F K P F L S y I T E I T K I T K V S N V I I P 
TGGAAnAmCTAACTnAAOmTTAATAmAmiMTAGATGTAATA^^ 1250 
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G I K A L T L T V F L I F I T K 



Fig. lA 



CrmAAATGAAfiAAAnilGGATMATQ^^ 1375 

■ ... I ' I ■ ■ ■ ■ 1 ■ . . ■ I ■ , ■ , t ■ ■ , . I , , ■ , I ■ ■ ■ ■ I I , , , , t , ■ ■ ■ t I ■ ■ ■ . t I I ■ ■ , ■ I ■ ■ ■ ■ t ■ ■ . , t ■ . ■ ■ I , , ■ ■ I 

mmATWTMAnAGTATMTGAnATATTmTGACTATTGAnAMAM 1500 

1 .... t t .... I I . . . ■ I . .* . . 1 . . . . I ■ . ■ ■ I ■ ■ ■ ■ t ■ ■ . ■ t ■ ■ ■ t ■ ■ . ■ t ■ ■ ■ ■ I ■ ■ . ■ I I ■■■ 1 ■■ .1 ... ■ . f 

TGTGAATAOTATAAlliACATACrATAATAAnAATATAATGTAGA^^ 1625 
GAATGmAAAnGAAATMAAWATAmAmATAATCTGAATTGAnAATAATAT^^^ 1750 

■ ■ ■ ■ t I .... 1 .... I I I .... I ■ . ■ ■ t ■ ■ . . I 1 1 1 , , , I ■ ■ ■ ■ I , , , I I 

ATAAATAATAnATACITWnAAAraTTMTAIIAmCCAAAnAnAT^^ 1875 

■ ' I ■ ■ ■ ■ I , ■ , ■ I ■ ■ . ■ I , , , , I I I t I ■ ■ , ■ I ■ ■ ■ ■ I ■ ■ , ■ 1 ■ ■ ■ . I , , ■ , 1 1 , I ■ I ■ ■ ■ ■ t ■ ■ , , t ■ , , ■ t 

TCATAnCATAnCmAGAAATATAAimAnAGATGTAAOTCim 2000 

t ■ ■ ■ , 1 . ■ . . 1 1 . . . ■ I ■ . ■ ■ I I ■ ■ , , I , . . . I ..Il l , . ■ , I 

ATAMAmGTGAnAmmmTWnAniywmGiWTAATAMM^ 2125 

■ I t , ■ , ■ I , , ■ ■ t , I ■ ■ , ■ I , ■ , ■ I ■ ■ ■ ■ I I ... ■ r . ■ ■ , t , ■ ■ , I ■ ■ ■ . r . . ■ . t ■ ■ ■ . I 

GATGmAAAT(WTAAMCTA(WGGTAAmAfittnGM(M 2250 

.... I .... I ... . 1 I .... I .... I .... I .... t .... t .... t ■ ... t .... t ■■■■ I ■ ... I I ■ ... I t ■■■ I ■■■ I .... I .... I 

OlATCATGTATAIMTACrAnerTAAAGTOTATimATAATTAAA^^ 2375 

• ■ ■ • * ' ' J .... I I .... 1 .... t .... I I I ■ ■ ■ ■ I ■ ■ . . I ■ ■ ■ . I . ■ . ■ ■ ■ ■ . ■ I ■ ■ ■ ■ ■ ■■■»■■■ I ■■■■ I ■■ I ......... t 

GnmATAfi6MGAmCCATAATGAA«»TCATMATCTA(MTAM 2430 
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AT4-0044 

DL4-0179 

DL4-0172 
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A6-112 

'=i:A6-rio 

A6-108 

A6-104 
=i:A6-102 
A6-100 
A6-98 
A6-96 
4. A6-94 
A6-92 
A6-90 
Corixa 6 
Corixa 4 
Corixa 1 
Bm 23 
IBm 21 
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Fig. 5 



BI254 AGDTDREA G6PSG7VGP 

BI1053 GDTDREA GGPSGTVGP 

BI2227 AGDTDREA GGPSGTVGP SEAGGPSEA 

BI2259 AGDTDREA GGPSGTVGP SEAGGPSEA 

BI2253 EA GGPSGTVGP SEAGGPSEA 

GRAC, S GDTDREA GGPSGTVGP SEAGG PSEA6GPSEA 

FISH,S ..AGDTDREA GGPSGTVGPS SAGGPSEAG6 PSEAGGPSEA 

MN1HAM AGDTDREA GGPSGTVGP SEA 

MN2 AGDTDREA GGPSGTVGP 

MN1PAT AGDTDREA GGPSGTVGP SEA 

Bmni-e YITLFLMS6A VFAGDTDREA GGPSGTVGP SEA 

MN3 AGDTDREA GGPSGTVGP SEAGGPSEA 

MR.T AGDTDREA GGPSGTVGP SEAGGPSEA 

51 100 



BI254 


...SEAGGPS 


BI1053 


. . .SEAGGPS 


BI2227 


GGPSEAGGPS 


BI2259 


GGPSEAGGPS 


BI2253 


GGPSEAGGPS 
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GGPSEAGGPS 


FISH.S 


GGPSEAGGPS 
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. . .SEAGGPS 


MN1PAT 
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MN3 


GGPSEAGGPS 


MR.T 


GGPSEAGGPS 



101 150 

BI254 PSEAGGP S EAGGPSGTGW PSGTGWPSEV GWPSERFGYQ 

BI1053 PSEAGGP S EAGGPSGTGW PSGTGWPSEV GWPSERFGYQ 

BI2227 PSEA6WPSEA GGPSGTGWPS EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GW 

BI2259 PSEAGWPSEA GGPSGTGWPS EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

BI2253 PSEAGWPSEA GGPSGTGWPS EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSER. . . . 

GRAC.S PSEAGWPSEA GGPSGTGWPS EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

FISH,S PSEAGWPSEA GGPSGTGWPS EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

MN1 HAM PSEAGWP ... S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

MN2 PSEAGWP S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GW 

MN1PAT PSEAGWP S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYO 

Bmni-e PSEAGWP S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

MN3 PSEAGWP S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 

MR.T PSEAGWP S EAGWPSEAGW PSEAGWPSEA GWPSERFGYQ 



Fig. 6A 



151 177 

BI254 LLWYSRRIVI 

BI1053 LLWYSRRIVI 

BI2227 

BI2259 LLWYSRRIVI 

BI2253 

GRAC,S LLWYS 

FISH,S 

MN1HAM LLWYSRRIVI 

MN2 

MN1PAT LLWYS 

Bmni-6 LLWYSRRIVI FNEIYLSHIY EHSVMIL 

MN3 LLWYSR 

MR.T LLWYSR 



Fig. 6B 



